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L'expression des gènes

Quoi ?

Pourquoi ?



ARN ça vous dit quelque chose ?
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• Jamais entendu parler

• C'est le truc des vaccins

• Je sais tout



ARN ça vous dit quelque chose ?
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• Toutes les cellules ont le même ADN

• Elles diffèrent par l'expression des gènes
 = leur transcription en ARN

• ADN -> hérédité
• ARN -> fonction
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Pour comprendre le fonctionnement des 
gènes et des cellules, il faut l'expression 
des gènes
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L'expression est différente
• pour chaque gène
• pour chaque cellule
• pour chaque organe
• selon l'âge, le sexe, …
• entre espèces

🤯
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Le défi :

Organiser les données d'expression des 
gènes pour les rendre utiles



La base de données Bgee à l'UNIL

08.09.268

https://www.bgee.org/



1. Data curation

• Identification of valid datasets, e.g.:
• supported techonology
• healthy wild-type samples

• Retrieval of all necessary files, e.g.:
• barcode file
• BAM files
• association barcode -> cell population

2. Data annotation

• Information about experiment, e.g.:
• protocol used
• related paper

• Annotation to ontologies, e.g.:

3. Data processing

• Gene expression quantification

• Gene expression state determination

4. Data integration

• Integrate all data in Bgee



Curation de jeux de données

2 biocuratrices, 140% temps



Annotation à des ontologies de référence

https://oboacademy.github.io/obook/explanation/taxon-constraints-explainer/



L'annotation permet l'intégration et la comparaison
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Données ouvertes
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Des licences claires, un accès facile

Toutes les données sont CC0

Accès :
• Téléchargement web

• Package R (licence GPL)

• SPARQL



Pourquoi CC0?
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• Des conditions très claires

• Pas de coûts de suivi

• Confiance dans les normes académiques

Alternatives :

• CC-BY

• CC-BY-NC



08.09.2617

@bgee.org

@bgeedb@genomic.social
https://www.bgee.org/

Données organisées
Données ouvertes

Données utiles


